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A. polyodon 292 allele 1 GTCCGACCCTGAGCACTACG-TTAAAC--CCTGGCCTGTTTACT
A. polyodon 292 allele 2 GTCCGACCCTGAACACTACG-TTAAAC--CCTGGCCTGTTTACT
A. sp. ‘Kroombit Tops’ 326 allele 1 GTCCGACCCTGAACACTACG-TTAAAC-CCCTGGCCTGTTTATT
A. carnarvonense 318 allele 1 GTCCGTTTTTGAACGCTACG-C--AAG-CCCCGGCCCGCTAGTC
A. paleaceum 316 allele 1 GTTCAACTTTTAACGCTTTA-T--AGGTCCCCGACCCCTTTACT
A. bicentenniale 273 allele 1 GTTCAACTTTTAACGCTTTA-T--AGGTCCCCGACCCCTTTACT
A. bicentenniale 273 allele 2 TTCCGACTTTGAACGC-TTGAT--AGGTCTCCGGCCCCTTTACT
A. attenuatum var. attenuatum 342a allele 1 TTCCGACTTTGAACGC-TTGAT--AGGTCTCCGGCCCCTTTACT
A. attenuatum var. attenuatum 342a allele 2 TTCAGACTTTGTACGC-TTG-T--AGGTC-CCAACCCCTTTACT
A. sp. ‘Kroombit Tops’ 326 allele 2 TTCAGACTTTGTACGC-TTG-T--AGGTC-CCAACCCCTTTACT
A. carnarvonense 318 allele 2 TTCCGACTTTGTACGC-TTG-T--AGGTC-TCAACCCCTTTATT
A. paleaceum 370 allele 1 TTCCGACTTTGTACGC-TTG-T--AGGTC-CCAACCCCTTTACT
A. paleaceum 370 allele 2 TTCCGACTTTGAACGC-TTG-T--AGGTC-CCAACCCCTTTACT
A. paleaceum 370 allele 3 TTCCGACTTTGAACGC-TTG-T--AGGTCCCCGGCGCCTTTACT
A. paleaceum 370 allele 4 TCCCGACTTCGAACGC-TTG-T--AGGTCCCCGGCCCCTCTACT
A. paleaceum 316 allele 2 TCCCGACTTCGAATGC-TTG-T--AGGTCCCCGGCCCCTCTACT
A. carnarvonense 318 allele 3 TCCCGACTTCGAATGC-TTG-T--AGGTCCCCGGCCCCTCTACT
A. attenuatum var. indivisum 360 allele 1 TTCCGACTTTGAACGT-TTC-T--GGGTCCCTGGACCCTTTACT

Fig. S1. Variable sites in the pgiC alignment. Putative tetraploid taxa are shown in bold.
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